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TÓM TẮT 

Giới thiệu & mục tiêu: Nghiên cứu này tiến 

hành khảo sát tỷ lệ lưu hành và phân tích đặc 

điểm di truyền của virus Parvo genotype 5 

trên lợn từ các lò mổ trên địa bàn 4 tỉnh miền 

Nam Việt Nam.  

Vật liệu & phương pháp: Mẫu phổi (n=80) 

được thu thập trong 2 năm 2024-2025, đã 

được kiểm tra sự có mặt của các genotype 

PPV5 và các PCVs bằng phương pháp PCR. Ba 

mẫu dương tính với PPV5 được chọn để giải 

trình tự một phần gen VP1 nhằm đánh giá 

đặc điểm di truyền của các chủng PPV5. 

Kết quả & thảo luận: 55,0% mẫu dương tính 

với PPV5 (44/80 mẫu) – cung cấp bằng chứng 

phân tử đầu tiên về sự lưu hành của PPV5 

trên lợn tại Việt Nam. Tỷ lệ dương tính với 

PCV2 và PCV3 lần lượt là 48,7% và 5,0% (n=39 
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ABSTRACT 

Introduction & objectives: This study aimed to 

investigate the prevalence and genetic 

characteristics of Porcine parvovirus 5 (PPV5) and 

its co-infection with porcine circoviruses (PCVs) in 

slaughtered pigs from southern Vietnam.  

Materials & methods: Lung samples from 80 pigs 

collected from four provinces between 2024 and 

2025 were tested for the presence of PPV5, PCV2, 

PCV3 and PCV4 by PCR. Three PPV5-positive 

samples were further selected for partial 

sequencing of the VP1 gene to evaluate the genetic 

characteristics of Vietnamese PPV5 strains.  

Results & discussion: Among these samples, 44 

out of 80 were positive for PPV5 (55.0%), 

representing the first molecular evidence of PPV5 

circulation in Vietnam. In addition, 39 and 4 

samples, corresponding to 48.7% and 5.0% were 
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và n=4), trong khi đó, PCV4 hoàn toàn không 

được phát hiện. Đồng nhiễm PPV5 với PCV2 

và PCV3 lần lượt là 23/80 mẫu (28,7%) và 4/80 

mẫu (5,0%). Kết quả phân tích gen VP1 cho 

thấy tỷ lệ tương đồng rất cao (99,0%) về trình 

tự nucleotide của các chủng PPV5 phân lập 

tại Việt Nam so với các chủng tham chiếu trên 

ngân hàng gen. Trong đó, chủng HCMC22 

chứa 2 vị trí thay thế nucleotide dẫn đến thay 

đổi về trình tự axit amin (T150A and T163P) 

trên VP1.  

Kết luận: Nghiên cứu này cung cấp minh 

chứng phân tử đầu tiên về sự có mặt của 

PPV5 trên lợn nuôi tại Việt Nam và cũng đưa 

ra gợi ý cho việc cần thiết các nghiên cứu 

phân tích dịch tễ phân tử của các genotye 

PPVs góp phần trong kiểm soát bệnh do PPV 

gây ra trên lợn.  

Từ khóa: Virus Parvo trên lợn (PPV5), Virus Circo trên lợn 

(PCVs), PCR, giải trình tự gen, lợn. 

 

positive for PCV2 and PCV3, respectively, while 

PCV4 was not detected. Co-infections of PPV5 with 

PCV2 and PCV3 were observed in 23 (28.7%) and 4 

samples (5.0%), respectively. Phylogenetic 

analysis showed that all Vietnamese PPV5 strains 

clustered within the global PPV5 lineage and 

shared more than 99% nucleotide identity with 

previously reported strains. However, one strain 

(HCMC22) possessed two unique amino acid 

substitutions (T150A and T163P) in the VP1 

protein. 

Conclusions: Taken together, these findings 

provide the first molecular evidence of PPV5 

circulation in Vietnam and highlight the need for 

continuous molecular surveillance and further 

genomic studies to better understand the 

evolution and potential role of PPV5 in pig 

populations. 

Keywords: Porcine Parvovirus (PPV5), Porcine Cirvovirus (PCVs), PCR, 
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